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Supplementary Figure 1. Associations between dementia-relevant NULISA CNS markers in
serum and sample storage time in freezers at -70 °C.
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Supplementary Figure 2. Comparisons between patient groups on CNS markers. Orange dots
represent comparisons with p<0.05, and red dots with p<0.05 corrected for multiple

comparisons using the false discovery rate (FDR)).
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Supplementary Figure 3. Comparison across all patients vs controls on CNS markers. Orange
dots represent comparisons with p<0.05, and red dots with p<0.05 corrected for multiple
comparisons. The right panel represent markers that are upregulated in patients as compared
to controls, while the left panel represents markers that have lower levels in patients.
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Supplementary Figure 4. Prognostic markers by diagnosis: A) Kaplan—Meier Survival Curve

of NfL divided on the median; B) Kaplan—Meier Survival Curve of CRH divided on the
median.
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Supplementary Figure 5. Comparisons between patient groups on inflammation markers.
Orange dots represent comparisons with p<0.05, and red dots with p<0.05 corrected for

multiple comparisons.
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Supplementary Figure 6. Comparison across all patients vs controls on inflammation
markers. Orange dots represent comparisons with p<0.05, and red dots with p<0.05 corrected
for multiple comparisons. The right panel represent markers that are upregulated in patients
as compared to controls, while the left panel represents markers that have lower levels in
patients.
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Supplementary Table 1. List of targets in NULISAseq CNS panel.

Target Name Panel

ACHE NULISAseq CNS Panel
AGRN NULISAseq CNS Panel
ANXAS5 NULISAseq CNS Panel
APOE NULISAseq CNS Panel
ARSA NULISAseq CNS Panel
AB38 NULISAseq CNS Panel
AB40 NULISAseq CNS Panel
AB42 NULISAseq CNS Panel
BACE1 NULISAseq CNS Panel
BASP1 NULISAseq CNS Panel
BDNF NULISAseq CNS Panel
CALB2 NULISAseq CNS Panel
CCL11 NULISAseq CNS Panel
CCL13 NULISAseq CNS Panel
CCL17 NULISAseq CNS Panel
CCL2 NULISAseq CNS Panel
CCL22 NULISAseq CNS Panel
CCL26 NULISAseq CNS Panel
CCL3 NULISAseq CNS Panel
CCL4 NULISAseq CNS Panel
CD40LG NULISAseq CNS Panel
CD63 NULISAseq CNS Panel
CHI3L1 NULISAseq CNS Panel
CHIT1 NULISAseq CNS Panel
CNTN2 NULISAseq CNS Panel
CRH NULISAseq CNS Panel
CRP NULISAseq CNS Panel
CSF2 NULISAseq CNS Panel
CST3 NULISAseq CNS Panel
CX3CL1 NULISAseq CNS Panel
CXCL1 NULISAseq CNS Panel
CXCL10 NULISAseq CNS Panel
CXCLS8 NULISAseq CNS Panel
ENO2 NULISAseq CNS Panel
FABP3 NULISAseq CNS Panel
FCN2 NULISAseq CNS Panel
FGF2 NULISAseq CNS Panel
FLT1 NULISAseq CNS Panel
FOLR1 NULISAseq CNS Panel
GDF15 NULISAseq CNS Panel
GDI1 NULISAseq CNS Panel
GDNF NULISAseq CNS Panel
GFAP NULISAseq CNS Panel




GOT1

NULISAseq CNS Panel

HBA1 NULISAseq CNS Panel
HTT NULISAseq CNS Panel
ICAM1 NULISAseq CNS Panel
IFNG NULISAseq CNS Panel
IGF1IR NULISAseq CNS Panel
IGFBP7 NULISAseq CNS Panel
IL10 NULISAseq CNS Panel
1L12p70 NULISAseq CNS Panel
IL13 NULISAseq CNS Panel
IL15 NULISAseq CNS Panel
IL16 NULISAseq CNS Panel
IL17A NULISAseq CNS Panel
IL18 NULISAseq CNS Panel
IL1B NULISAseq CNS Panel
IL2 NULISAseq CNS Panel
1L33 NULISAseq CNS Panel
L4 NULISAseq CNS Panel
IL5 NULISAseq CNS Panel
IL6 NULISAseq CNS Panel
IL6R NULISAseq CNS Panel
IL7 NULISAseq CNS Panel
IL9 NULISAseq CNS Panel
KDR NULISAseq CNS Panel
KLK6 NULISAseq CNS Panel
MAPT NULISAseq CNS Panel
MDH1 NULISAseq CNS Panel
MME NULISAseq CNS Panel
MSLN NULISAseq CNS Panel
NEFH NULISAseq CNS Panel
NEFL (or NfL) NULISAseq CNS Panel
NGF NULISAseq CNS Panel
NPTX1 NULISAseq CNS Panel
NPTX2 NULISAseq CNS Panel
NPTXR NULISAseq CNS Panel
NPY NULISAseq CNS Panel
NRGN NULISAseq CNS Panel
Oligo-SNCA NULISAseq CNS Panel
PARKY NULISAseq CNS Panel
PDGFRB NULISAseq CNS Panel
PDLIM5 NULISAseq CNS Panel
PGF NULISAseq CNS Panel
PGK1 NULISAseq CNS Panel
POSTN NULISAseq CNS Panel
PRDX6 NULISAseq CNS Panel
PSEN1 NULISAseq CNS Panel




pSNCA-129

NULISAseq CNS Panel

p-tau-181 NULISAseq CNS Panel
p-tau-217 NULISAseq CNS Panel
p-tau-231 NULISAseq CNS Panel
pTDP43-409 NULISAseq CNS Panel
PTN NULISAseq CNS Panel
REST NULISAseq CNS Panel
RUVBL2 NULISAseq CNS Panel
S100A12 NULISAseq CNS Panel
S100B NULISAseq CNS Panel
SAA1L NULISAseq CNS Panel
SFRP1 NULISAseq CNS Panel
SFTPD NULISAseq CNS Panel
SLIT2 NULISAseq CNS Panel
SMOC1 NULISAseq CNS Panel
SNAP25 NULISAseq CNS Panel
SNCA NULISAseq CNS Panel
SNCB NULISAseq CNS Panel
SOD1 NULISAseq CNS Panel
SQSTM1 NULISAseq CNS Panel
TAFA5 NULISAseq CNS Panel
TARDBP NULISAseq CNS Panel
TEK NULISAseq CNS Panel
TIMP3 NULISAseq CNS Panel
TNF NULISAseq CNS Panel
TREM1 NULISAseq CNS Panel
TREM2 NULISAseq CNS Panel
UCHL1 NULISAseq CNS Panel
VCAM1 NULISAseq CNS Panel
VEGFA NULISAseq CNS Panel
VEGFD NULISAseq CNS Panel
VGF NULISAseq CNS Panel
VSNL1 NULISAseq CNS Panel
YWHAZ NULISAseq CNS Panel




Supplementary Table 2. List of targets in NULISAseq Inflammation panel.

Target Name

Panel

AGER

NULISAseq Inflammation Panel

AGRP NULISAseq Inflammation Panel
ANGPT1 NULISAseq Inflammation Panel
ANGPT2 NULISAseq Inflammation Panel
ANXA1 NULISAseq Inflammation Panel
AREG NULISAseq Inflammation Panel
BDNF NULISAseq Inflammation Panel
BMP7 NULISAseq Inflammation Panel
BST2 NULISAseq Inflammation Panel
C1QA NULISAseq Inflammation Panel
CALCA NULISAseq Inflammation Panel
CCL1 NULISAseq Inflammation Panel
CCL11 NULISAseq Inflammation Panel
CCL13 NULISAseq Inflammation Panel
CCL14 NULISAseq Inflammation Panel
CCL15 NULISAseq Inflammation Panel
CCL16 NULISAseq Inflammation Panel
CCL17 NULISAseq Inflammation Panel
CCL19 NULISAseq Inflammation Panel
CCL2 NULISAseq Inflammation Panel
CCL20 NULISAseq Inflammation Panel
CCL21 NULISAseq Inflammation Panel
CCL22 NULISAseq Inflammation Panel
CCL23 NULISAseq Inflammation Panel
CCL24 NULISAseq Inflammation Panel
CCL25 NULISAseq Inflammation Panel
CCL26 NULISAseq Inflammation Panel
CCL27 NULISAseq Inflammation Panel
CCL28 NULISAseq Inflammation Panel
CCL3 NULISAseq Inflammation Panel
CCL4 NULISAseq Inflammation Panel
CCL5 NULISAseq Inflammation Panel
CCL7 NULISAseq Inflammation Panel
CCL8 NULISAseq Inflammation Panel
CD200 NULISAseq Inflammation Panel
CD200R1 NULISAseq Inflammation Panel
CD27 NULISAseq Inflammation Panel
CD274 NULISAseq Inflammation Panel
CD276 NULISAseq Inflammation Panel
CD3E NULISAseq Inflammation Panel
CD4 NULISAseq Inflammation Panel
CD40 NULISAseq Inflammation Panel
CD40LG NULISAseq Inflammation Panel
CD46 NULISAseq Inflammation Panel
CD70 NULISAseq Inflammation Panel
CD80 NULISAseq Inflammation Panel
CD83 NULISAseq Inflammation Panel
CD93 NULISAseq Inflammation Panel
CEACAMS NULISAseq Inflammation Panel
CHI3L1 NULISAseq Inflammation Panel
CLEC4A NULISAseq Inflammation Panel




CNTF NULISAseq Inflammation Panel
CRP NULISAseq Inflammation Panel
CSF1 NULISAseq Inflammation Panel
CSFIR NULISAseq Inflammation Panel
CSF2 NULISAseq Inflammation Panel
CSF2RB NULISAseq Inflammation Panel
CSF3 NULISAseq Inflammation Panel
CSF3R NULISAseq Inflammation Panel
CST7 NULISAseq Inflammation Panel
CTF1 NULISAseq Inflammation Panel
CTLA4 NULISAseq Inflammation Panel
CTSS NULISAseq Inflammation Panel
CX3CL1 NULISAseq Inflammation Panel
CXADR NULISAseq Inflammation Panel
CXCL1 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL10 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL11 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL12 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL13 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL14 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL16 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL2 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL3 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL5 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL6 NULISAseq Inflammation Panel
CXCLS8 NULISAseq Inflammation Panel
CXCL9 NULISAseq Inflammation Panel
EGF NULISAseq Inflammation Panel
EPO NULISAseq Inflammation Panel
FASLG NULISAseq Inflammation Panel
FGF19 NULISAseq Inflammation Panel
FGF2 NULISAseq Inflammation Panel
FGF21 NULISAseq Inflammation Panel
FGF23 NULISAseq Inflammation Panel
FLT1 NULISAseq Inflammation Panel
FLT3LG NULISAseq Inflammation Panel
FLT4 NULISAseq Inflammation Panel
FTH1 NULISAseq Inflammation Panel
FURIN NULISAseq Inflammation Panel
GDF15 NULISAseq Inflammation Panel
GDF2 NULISAseq Inflammation Panel
GFAP NULISAseq Inflammation Panel
GRN NULISAseq Inflammation Panel
GZMA NULISAseq Inflammation Panel
GZMB NULISAseq Inflammation Panel
HAVCR1 NULISAseq Inflammation Panel
HGF NULISAseq Inflammation Panel
HLA-DRA NULISAseq Inflammation Panel
ICAM1 NULISAseq Inflammation Panel
ICOSLG NULISAseq Inflammation Panel
IFNAL;

IFNA13 NULISAseq Inflammation Panel
IFNA2 NULISAseq Inflammation Panel
IFNB1 NULISAseq Inflammation Panel
IFNG NULISAseq Inflammation Panel
IFNL1 NULISAseq Inflammation Panel




IFNL2; IFNL3 NULISAseq Inflammation Panel
IFNW1 NULISAseq Inflammation Panel
IKBKG NULISAseq Inflammation Panel
IL10 NULISAseq Inflammation Panel
IL10RB NULISAseq Inflammation Panel
IL11 NULISAseq Inflammation Panel
IL12B NULISAseq Inflammation Panel
1L12p70 NULISAseq Inflammation Panel
IL12RB1 NULISAseq Inflammation Panel
IL13 NULISAseq Inflammation Panel
IL13RA2 NULISAseq Inflammation Panel
IL15 NULISAseq Inflammation Panel
IL15RA NULISAseq Inflammation Panel
IL16 NULISAseq Inflammation Panel
IL17A NULISAseq Inflammation Panel
IL17A|IL17F NULISAseq Inflammation Panel
IL17B NULISAseq Inflammation Panel
IL17C NULISAseq Inflammation Panel
IL17F NULISAseq Inflammation Panel
ILI7RA NULISAseq Inflammation Panel
IL17RB NULISAseq Inflammation Panel
IL18 NULISAseq Inflammation Panel
IL18BP NULISAseq Inflammation Panel
IL18R1 NULISAseq Inflammation Panel
IL19 NULISAseq Inflammation Panel
IL1B NULISAseq Inflammation Panel
IL1IR1 NULISAseq Inflammation Panel
IL1IR2 NULISAseq Inflammation Panel
ILIRL1 NULISAseq Inflammation Panel
ILIRN NULISAseq Inflammation Panel
IL2 NULISAseq Inflammation Panel
1L20 NULISAseq Inflammation Panel
1L22 NULISAseq Inflammation Panel
1L23 NULISAseq Inflammation Panel
1L24 NULISAseq Inflammation Panel
1L27 NULISAseq Inflammation Panel
IL2RA NULISAseq Inflammation Panel
IL2RB NULISAseq Inflammation Panel
1L32 NULISAseq Inflammation Panel
1L33 NULISAseq Inflammation Panel
1L34 NULISAseq Inflammation Panel
IL36A NULISAseq Inflammation Panel
1L36B NULISAseq Inflammation Panel
IL36G NULISAseq Inflammation Panel
IL3RA NULISAseq Inflammation Panel
IL4 NULISAseq Inflammation Panel
IL4AR NULISAseq Inflammation Panel
IL5 NULISAseq Inflammation Panel
IL5RA NULISAseq Inflammation Panel
IL6 NULISAseq Inflammation Panel
IL6R NULISAseq Inflammation Panel
IL6ST NULISAseq Inflammation Panel
IL7 NULISAseq Inflammation Panel
IL7R NULISAseq Inflammation Panel
IL9 NULISAseq Inflammation Panel




IRAK4 NULISAseq Inflammation Panel
KDR NULISAseq Inflammation Panel
KITLG NULISAseq Inflammation Panel
KLRK1 NULISAseq Inflammation Panel
KNG1 NULISAseq Inflammation Panel
LAG3 NULISAseq Inflammation Panel
LAMP3 NULISAseq Inflammation Panel
LCN2 NULISAseq Inflammation Panel
LGALS9 NULISAseq Inflammation Panel
LIF NULISAseq Inflammation Panel
LILRB2 NULISAseq Inflammation Panel
LTA NULISAseq Inflammation Panel
LTAILTB NULISAseq Inflammation Panel
MERTK NULISAseq Inflammation Panel
MICA NULISAseq Inflammation Panel
MICB NULISAseq Inflammation Panel
MIF NULISAseq Inflammation Panel
MMP1 NULISAseq Inflammation Panel
MMP12 NULISAseq Inflammation Panel
MMP3 NULISAseq Inflammation Panel
MMP8 NULISAseq Inflammation Panel
MMP9 NULISAseq Inflammation Panel
MPO NULISAseq Inflammation Panel
MUC16 NULISAseq Inflammation Panel
NAMPT NULISAseq Inflammation Panel
NCR1 NULISAseq Inflammation Panel
NGF NULISAseq Inflammation Panel
NTF3 NULISAseq Inflammation Panel
OSM NULISAseq Inflammation Panel
OSMR NULISAseq Inflammation Panel
PDCD1 NULISAseq Inflammation Panel
PDCD1LG2 NULISAseq Inflammation Panel
PDGFA NULISAseq Inflammation Panel
PDGFB NULISAseq Inflammation Panel
PGF NULISAseq Inflammation Panel
PTX3 NULISAseq Inflammation Panel
S100A12 NULISAseq Inflammation Panel
S100A9 NULISAseq Inflammation Panel
SCG2 NULISAseq Inflammation Panel
SDC1 NULISAseq Inflammation Panel
SELE NULISAseq Inflammation Panel
SELP NULISAseq Inflammation Panel
SIRPA NULISAseq Inflammation Panel
SLAMF1 NULISAseq Inflammation Panel
SPP1 NULISAseq Inflammation Panel
TAFA5 NULISAseq Inflammation Panel
TEK NULISAseq Inflammation Panel
TGFB1 NULISAseq Inflammation Panel
TGFB3 NULISAseq Inflammation Panel
THBS2 NULISAseq Inflammation Panel
THPO NULISAseq Inflammation Panel
TIMP1 NULISAseq Inflammation Panel
TIMP2 NULISAseq Inflammation Panel
TLR3 NULISAseq Inflammation Panel
TNF NULISAseq Inflammation Panel




TNFRSF11A NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF11B NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF13B NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF13C NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF14 NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF17 NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF18 NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF1A NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF1B NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF21 NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF4 NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF8 NULISAseq Inflammation Panel
TNFRSF9 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF10 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF11 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF12 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF13 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF14 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF15 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF18 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF4 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF8 NULISAseq Inflammation Panel
TNFSF9 NULISAseq Inflammation Panel
TREM1 NULISAseq Inflammation Panel
TREM2 NULISAseq Inflammation Panel
TSLP NULISAseq Inflammation Panel
VCAM1 NULISAseq Inflammation Panel
VEGFA NULISAseq Inflammation Panel
VEGFC NULISAseq Inflammation Panel
VEGFD NULISAseq Inflammation Panel
VSNL1 NULISAseq Inflammation Panel
VSTM1 NULISAseq Inflammation Panel
WNT16 NULISAseq Inflammation Panel
WNT7A NULISAseq Inflammation Panel




Supplementary Table 3. Demographic and clinical characteristics for patient groups included
in survival analyses.

Group N N Age at Sex (F:M) Time from Time from
Deceased blood blood (years) = blood (years) to
at date of to death census date (if

census alive)
NULISA CNS panel cohort

AD/MCI+ 36 12 71.8(8.1) 16:20 6.22 (1.84) 8.02(2.63)
LBD 34 19 73.9(6.9) 6:28 3.54 (1.98) 5.66 (2.62)
FTD 36 14 64.5 (7.8) 12:24 4.34 (1.63) 5.68 (2.57)
PSP 35 25 69.5 (6.8) 17:18 2.33(1.15) 4.2 (1.9)

NULISA Inflammation panel cohort

AD/MCI+ 36 12 71.8(8.1) 16:20 6.22 (1.84) 8.02(2.63)
LBD 33 19 73.6 (6.9) 6:27 3.54 (1.98) 5.88 (2.55)
FTD 35 13 64.4 (7.9) 12:23 4.27 (1.67) 5.68 (2.57)
PSP 34 24 69.5 (6.9) 16:18 2.33(1.17) 4.2 (1.9)



Supplementary Table 4. LIMMA full results on NULISA CNS panel markers, comparing each
diagnostic group with controls. Uncorrected p values < 0.05 are highlighted in yellow, while
adjusted p values < 0.05 are highlighted in red.

Controls vs AD/MCI

Controls vs LBD

Controls vs FTD

Controls vs PSP

Marker logFC t p adjp | logFC t p adjp | logFC t p adjp | logFC t p adj p
A-38 -0.21 -0.86 0.39 0.81 -0.72  -245 0.02 0.25 -0.42 -146 0.15 0.38 -0.38 -1.81 0.08 0.34
A-40 -0.17 -0.88 038 081 | -049 -199 005 029| -023 -092 036 065| -0.24 -163 011 041
A-42 -0.31 -203 005 032| -019 -107 029 064 | -047 -3.04 000 004 | -0.09 -059 056 0.76
ACHE 0.28 224 0.03 0.28 0.13 0.80 042 0.74 0.06 0.49 0.62 0.85 -0.08 -0.79 043 0.70
AGRN -0.10 -113 026 069 | -003 -026 080 094 | -002 -029 077 096 0.07 092 036 0.65
ANXA5 018 082 041 0.82 032 108 029 064 029 131 020 045 052 152 013 046
APOE -0.03 -0.31 0.76 0.96 0.04 0.30 0.76 0.94 0.28 221 0.03 0.14 0.08 0.71 0.48 0.74
ARSA 0.00 -0.01 0.99 0.99 0.66 198 0.05 0.29 1.01 294 0.00 0.04 0.31 1.10 0.28 0.58
BACE1 000 005 096 097 002 025 080 094 | -006 -058 056 0.85 002 027 079 084
BASP1 -0.21 -042 0.68 0.96 008 018 08 09 | -081 -239 002 011 | -048 -118 024 054
BDNF 0.01 0.14 0.89 0.97 -0.17 -162 0.11 0.44 -0.04 -052 0.60 0.85 0.02 0.32 0.75 0.84
CALB?2 0.06 063 053 0.88 018 126 021 062 005 053 060 0.85 025 254 001 011
CCL11 022 180 0.08 0.38 015 113 026 0.64 015 126 021 046 014 131 020 051
CCL13 0.32 213 0.04 0.29 0.20 133 0.19 0.58 0.25 203 0.05 0.17 0.09 0.65 0.52 0.75
CCL17 0.74 224 0.03 0.28 0.13 033 0.74 0.94 -0.05 -015 0.88 0.98 -0.28 -0.79 043 0.70
CCL2 -0.03 -0.29 0.77 0.96 0.05 035 073 093 030 298 0.00 0.04 009 095 035 0.64
CCL22 -0.43 -223 0.03 0.28 -0.46 -2.28 0.03 0.25 -0.30 -1.65 0.10 0.30 -0.19 -1.04 0.30 0.61
CCL26 -0.69 -214 0.04 0.29 -0.36 -1.18 0.24 0.64 0.07 0.27 0.78 0.96 -0.13  -0.54 0.59 0.77
CCL3 -0.39 -180 0.08 038 | -0.04 -0.15 0.88 0.96 019 081 042 072| -0.07 -033 074 084
CCL4 -0.27 -110 028 071 | -008 -029 077 094 | -019 -073 047 077 | -014 -061 055 0.75
CD40LG 0.44 215 0.04 0.29 -0.54 -185 0.07 0.32 0.32 146 0.15 0.38 0.03 0.14 0.89 0.92
CD63 010 095 035 0.77 010 085 040 0.74 018 188 0.07 0.22 006 061 054 0.75
CHI3L1 -0.03 -0.13 0.89 0.97 051 192 0.06 0.30 039 193 0.06 0.21 042 222 0.03 019
CHIT1 -112 -178 0.08 038| -0.12 -053 060 089 | -0.13 -0.42 068 0.90 005 027 079 084
CNTN2 -0.28 -1.25 0.22 0.65 0.07 0.24 081 0.94 -0.08 -036 0.72 0.92 0.12 0.55 0.58 0.76
CRH -0.64 -257 001 019 | -095 -3.08 000 010| -089 -349 000 002 | -0.77 -2.86 0.01 0.08
CRP -0.22 -053 0.60 0.89 0.18 046 0.64 0.90 020 050 062 0.85 043 116 025 054
CSF2 -0.19 -151 014 053 | -006 -035 073 093 | -004 -033 074 093 | -002 -012 090 0.92
CST3 -0.02 -026 0.79 0.96 010 117 025 0.64 003 050 062 0.85 009 164 011 041
CX3CL1 -0.12 -1.07 029 072| -006 -050 062 090 | -004 -034 074 093 038 289 0.01 0.08
CXCL1 -0.08 -045 066 095 | -020 -1.08 028 064 043 189 006 022 | -0.04 -028 078 084
CXCL10 0.33 1.78 0.08 0.38 0.51 255 0.01 0.24 0.49 257 0.01 0.08 0.48 281 0.01 0.08
CXCL8 -0.07 -053 060 089 | -0.07 -0.48 0.63 0.90 053 276 001 0.05 0.28 207 0.04 0.25
ENO2 020 122 023 0.65 018 115 025 0.64 026 181 0.07 024 020 143 016 050
FABP3 006 050 062 091 016 107 029 064 001 009 093 0.99 030 273 0.01 0.08
FCN2 005 036 072 09 | -007 -039 070 093 | -006 -058 056 0.85 024 191 0.06 0.30
FGF2 -0.12 -033 0.74 0.96 033 087 039 074 116 329 000 0.03 0.03 0.09 093 093
FLT1 -0.29 -232 0.02 0.28 -0.26 -1.80 0.08 0.34 -0.12 -0.88 0.38 0.67 0.02 0.16 0.87 0.92
FOLR1 0.08 0.75 0.46 0.86 0.32 234 0.02 0.25 0.18 1.83 0.07 0.23 0.17 148 0.14 0.48
GDF15 004 010 092 097 | -058 -094 035 0.69 019 050 062 085 | -012 -028 078 0.84
GDI1 -0.10 -1.28 0.21 0.65 -0.08 -094 0.35 0.69 -0.11  -1.31 0.19 0.45 -0.04 -0.57 0.57 0.76
GDNF -0.86 -1.39 0.17 0.58 0.19 0.31 0.76 0.94 -092 -140 0.17 0.40 -0.87 -1.62 0.11 0.41
GFAP 070 392 0.00 0.01 042 237 0.02 025 050 288 0.01 0.04 039 288 0.01 0.08
GOT1 009 069 049 0.87 018 116 025 0.64 029 203 005 017 0.08 051 061 0.79
HBA1 -052 -093 0.35 0.78 0.65 112 0.27 0.64 0.83 127 021 0.46 0.33 0.57 0.57 0.76
HTT -0.08 -0.32 0.75 0.96 045 144 016 053 071 224 003 014 030 111 0.27 058
ICAM1 -0.03 -0.26 0.79 0.96 020 198 0.05 0.29 003 025 081 096 021 243 0.02 0.13
IFNG -0.03 -0.12 0.90 0.97 -0.18 -0.65 0.52 0.81 0.32 128 0.21 0.46 0.24 0.83 041 0.69
IGF1R 0.00 -0.06 095 0.97 0.03 043 067 093 001 012 090 0.98 006 135 0.18 051
IGFBP7 001 008 094 097 0.01 011 092 0.96 003 042 068 090 | -0.03 -036 072 0.84
1L10 -0.12 -033 074 09 | -015 -047 064 090 | -038 -136 018 043 0.04 012 090 0.92
1L12p70 -0.14 -0.83 041 0.82 -0.18 -0.82 0.42 0.74 -0.03 -0.17 087 0.98 0.14 0.71 0.48 0.74
1L13 -0.11 -0.34 0.74 0.96 0.08 023 082 094 006 022 082 096 012 041 068 0.84
1L15 -0.09 -0.85 040 081 0.04 024 081 094 | -004 -039 070 0091 0.06 063 053 0.75
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Supplementary Table 5. LIMMA full results on NULISA CNS panel markers, comparing all
patients (all diagnoses) with controls. Uncorrected p values < 0.05 are highlighted in yellow,
while adjusted p values < 0.05 are highlighted in red.

logFC t p adj p
A-38 -0.46 -2.22 0.03 0.21
A-40 -0.32 -1.79 0.07 0.28
A-42 -0.29 -2.16 0.03 0.21
ACHE 0.08 0.74 0.46 0.76
AGRN -0.02 -0.31 0.75 0.91
ANXA5 0.37 1.60 0.11 0.32
APOE 0.07 0.83 0.41 0.72
ARSA 0.53 1.80 0.07 0.28
BACE1l -0.01 -0.20 0.84 0.96
BASP1 -0.41 -1.18 0.24 0.53
BDNF -0.03 -0.45 0.65 0.83
CALB2 0.14 1.57 0.12 0.32
CCL11 0.16 1.70 0.09 0.29
CCL13 0.19 1.77 0.08 0.28
CCL17 0.13 0.44 0.66 0.83
CCL2 0.11 112 0.27 0.56
CCL22 -0.33 -2.61 0.01 0.09
CCL26 -0.26 -1.35 0.18 0.43
CCL3 -0.01 -0.08 0.94 0.98
CCL4 -0.13 -0.81 0.42 0.72
CD40LG 0.14 0.70 0.48 0.76
CD63 0.11 1.33 0.18 0.44
CHI3L1 0.32 1.72 0.09 0.29
CHIT1 -0.30 -0.83 041 0.72
CNTN2 0.01 0.05 0.96 0.98
CRH -0.80 -3.69 0.00 0.01
CRP 0.18 0.58 0.56 0.78
CSF2 -0.08 -0.80 0.43 0.72
CST3 0.05 0.97 0.33 0.65
CX3CL1 0.06 0.61 0.54 0.78
CXCL1 0.07 0.49 0.62 0.83
CXCL10 0.45 3.14 0.00 0.03
CXCL8 0.23 1.82 0.07 0.28
ENO2 021 1.61 0.11 0.32
FABP3 0.14 1.38 0.17 041
FCN2 0.03 0.28 0.78 0.93
FGF2 0.42 1.54 0.13 0.33
FLT1 -0.16 -1.58 0.12 0.32
FOLR1 0.16 1.73 0.09 0.29
GDF15 -0.07 -0.18 0.86 0.96
GDI1 -0.09 -1.40 0.16 041
GDNF -0.73 -1.68 0.10 0.29
GFAP 0.52 3.77 0.00 0.01
GOT1 0.14 1.22 0.22 0.51
HBA1 0.38 0.72 0.47 0.76
HTT 0.38 151 0.13 0.34
ICAM1 0.08 0.95 0.34 0.66
IFNG 0.13 0.65 0.52 0.78
IGF1R 0.03 0.67 0.50 0.78
IGFBP7 0.01 0.20 0.84 0.96
1L10 -0.15 -0.64 0.52 0.78
1L12p70 0.00 -0.03 0.98 0.98
1L13 0.02 0.09 0.93 0.98
1L15 -0.02 -0.18 0.85 0.96
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0.58
0.25
0.01
0.32
0.11
0.61
0.08
0.88
0.42
0.07
0.22
0.60
0.10
0.01
0.55
0.06
0.65
0.47

0.78
0.21
0.12
0.05
0.96
0.91
0.96
0.28
0.21
0.78
0.98
0.72
0.78
0.98
0.05
0.29
0.98
0.98
0.09
0.00
0.83
0.83
0.78
0.69
0.88
0.98

0.53
0.21
0.83
0.69
0.72
0.21
0.28
0.28
0.01

0.21
0.01
0.01
0.00

0.96
0.98
0.80
0.53
0.06
0.64
0.32
0.83
0.28
0.98
0.72
0.28
0.51
0.82
0.29
0.09
0.78
0.28
0.83
0.76




TNF
TREM1
TREM2
UCHL1
VCAM1
VEGFA
VEGFD
VGF
VSNL1
YWHAZ

-0.01
0.11
0.26

-0.05
0.00
0.10
0.04

-0.88
0.09
0.12

-0.12
1.10
2.19

-1.09

-0.02
0.75
0.37

-2.10
1.00
1.78

091
0.27
0.03
0.28
0.98
0.45
0.71
0.04
0.32
0.08

0.98
0.57
021
0.57
0.98
0.75
0.88
0.21
0.64
0.28




Supplementary Table 6. Final survival model after applying stepwise backword selection on a
Cox regression model including 24 inflammation markers that are statistically different
comparing all patients vs controls (Supplementary Table 5 and Supplementary Figure 3), age,
sex and diagnosis. P values < 0.05 of predictors in the final model are highlighted in yellow;
the directionality of the predictor is highlighted with red (positive) and blue (negative) z
scores.

Lower Upper
HR SE 95% 95% z Pr(>|z|)
NEFL 2.81 0.21 1.84 4.27 4.81 0.000
pTau-231 0.44 0.50 0.17 1.16 -1.65  0.098
pTau-181 2.52 0.50 0.95 6.66 1.86 0.063
CRH 0.74 0.12 0.58 0.94 -2.45  0.014
PSEN1 0.28 0.37 0.13 0.58 =340 0.001
S100A12 1.36 0.17 0.98 1.89 1.85 0.065
SQSTM1 0.74 0.22 0.48 1.15 -1.34 0.180
PGK1 1.36 0.10 1.11 1.67 3.00 0.003
Group (AD ref) - LBD 3.07 0.40 1.41 6.71 2.82 0.005
Group (AD ref) - FTD 0.73 0.52 0.26 2.04 -0.59 0.553
Group (AD ref) - PSP 8.65 0.45 3.56 21.01 4.76 0.000




Supplementary Table 7. LIMMA full results on NULISA Inflammation panel markers,
comparing each diagnostic group with controls. Uncorrected p values < 0.05 are highlighted in

yellow, while adjusted p values < 0.05 are highlighted in red.

Controls vs AD/MCI Controls vs LBD Controls vs FTD Controls vs PSP

logFC t p adjp | logFC t p adjp | logFC t p adjp | logFC t p adj p
AGRP 006 -065 052 094 | 015 171 009 046 | 009 112 027 057 | 012 156 0.12 032
ANGPT1 013 -078 044 089 | -031 -1.67 010 046 | 007 042 068 088 | -0.19 -1.18 024 046
ANGPT2 000 003 098 099 | 019 126 021 063 | 013 115 025 055 | 020 194 006 021
ANXAL 014 -025 080 098 | -013 -025 080 095 | 017 032 075 091 | 027 059 056 0.74
AREG 023 293 000 033 | 039 418 000 002 | 038 432 000 001 | 034 372 000 001
BDNF 009 089 038 088 | -011 -096 034 074 | 006 066 051 077 | 006 063 053 072
BMP7 008 091 037 088 | 017 195 006 042 | 012 129 020 049 | 007 082 042 064
BST2 001 -003 097 099 | 014 079 043 083 | 021 115 025 055 | 011 070 048 067
C1QA 001 006 095 099 | 025 155 0.3 050 | 009 067 050 077 | 018 148 015 033
CALCA 013 -075 045 091 | -010 -0.62 054 085 | 012 073 047 075 | 040 246 002 0.9
ccL1 010 082 042 089 | 003 018 086 098 | 002 011 092 099 | 013 110 027 050
CCL11 031 251 001 045 | 023 177 008 046 | 025 188 007 024 | 018 153 013 032
CCL13 037 228 003 053 | 019 126 021 063 | 033 258 001 009 | 012 090 037 060
CCL14 008 092 036 087 | 001 007 095 099 | 008 099 033 063 | 011 146 015 034
CCL15 007 034 073 097 | 005 024 081 095 | 022 128 020 049 | 030 167 010 029
CCL16 005 032 075 097 | 023 183 007 044 | 031 213 004 017 | 023 175 009 026
CCL17 054 206 004 054 | 015 050 062 089 | 012 043 067 088 | -018 -0.68 050 0.69
CCL19 002 007 095 099 | 012 039 070 092 | 027 102 031 061 | 004 020 084 0093
CCL2 000 001 1.00 100 | -0.03 -024 081 095 | 036 337 000 002 | 005 051 061 079
CCL20 037 242 002 050 | 040 3.04 000 012 | 030 145 015 043 | 014 117 025 0.46
ccL21 009 -072 047 092 | 016 114 026 067 | 005 037 071 091 | 005 044 066 081
CCL22 043 -223 003 053 | -043 -210 004 035 | -027 -135 018 047 | -017 -091 037 060
CCL23 001 -012 090 099 | -009 -0.80 043 083 | 001 008 093 099 | -009 -072 048 067
CCL24 020 -071 048 092 | 020 067 051 084 | -023 -083 041 070 | 021 081 042 064
CCL25 041 219 003 053 | 055 311 000 012 | 032 180 008 027 | -008 -047 064 080
CCL26 061 -1.84 007 056 | -031 -1.04 030 069 | 018 067 050 077 | -007 -027 079 0.90
ccL27 001 -009 093 099 | 006 037 071 094 | 019 120 023 053 | 010 054 059 0.77
CcCL28 027 070 049 092 | 055 199 005 040 | 016 055 058 083 | -0.13 -048 063 080
CCL3 042 -198 005 056 | 001 003 097 099 | 022 09 037 066 | -007 -037 071 083
CCL4 017 -071 048 092 | 006 022 083 09 | -008 -032 075 091 | -006 -026 079 0.90
CCL5 034 112 027 084 | -015 -051 061 088 | 036 130 020 049 | 036 135 018 039
CCL7 043 189 006 056 | 043 277 001 017 | 065 354 000 002 | 111 747 000 0.00
CCL8 059 310 000 033 | 006 043 067 090 | 021 151 013 040 | 018 120 023 046
CD200 285 255 001 045 | 337 240 002 024 | 291 265 001 008 | 143 104 030 052
CD200R1 018 -169 010 063 | -008 -057 057 086 | -0.03 -034 074 091 | 003 029 077 089
CD27 008 -054 059 095 | -001 -0.05 09 099 | 005 031 076 091 | 002 014 089 095
CD274 003 -038 070 097 | 012 133 019 060 | 003 033 074 091 | 007 087 039 061
CD276 027 264 001 043 | 040 383 000 004 | 033 344 000 002 | 059 634 000 0.00
CD3E 007 027 079 097 | -002 -008 093 099 | 063 314 000 003 | 026 132 019 0.40
CD4 002 030 077 097 | 009 093 036 075 | 000 002 098 100 | 013 182 007 025
CD40 003 036 072 097 | 009 1.02 031 071 | 021 221 003 015 | 015 167 010 029
CD40LG 048 229 003 053 | -051 -173 009 046 | 031 132 019 047 | 009 044 066 081
CD46 006 078 044 089 | 011 118 024 065 | 020 237 002 012 | 012 163 011 030
CD70 022 -099 033 087 | -007 -023 082 095 | -027 -122 023 053 | -044 -203 005 0.19
CD80 013 -0.89 037 088 | -012 -0.69 049 084 | 003 020 084 09 | 000 001 099 099
CD83 003 -028 078 097 | 015 107 029 068 | 011 094 035 066 | 022 193 006 021
CD93 006 059 056 094 | 016 133 019 060 | -004 -047 064 087 | -001 -0.08 094 096
CEACAMS5 001 -003 097 099 | 033 167 010 046 | 018 083 041 070 | 029 134 019 0.39
CHI3L1 012 -060 055 094 | 041 171 009 046 | 034 174 009 030 | 041 214 004 015
CLEC4A 002 -015 088 099 | -006 -051 061 088 | -004 -044 066 088 | -027 -252 001 008
CNTF 087 164 011 065 | 071 155 0.13 050 | 065 160 012 037 | 069 144 015 035
CRP 022 -056 058 094 | 017 046 065 090 | 021 056 058 083 | 045 122 023 045
CSF1 021 215 004 053 | 026 237 002 024 | 036 360 000 002 | 032 310 000 0.03
CSF1R 001 -009 093 099 | 025 130 020 062 | 010 062 054 079 | 032 225 003 013




CSF2
CSF2RB
CSF3
CSF3R
CsT7
CTF1
CTLA4
CTSS
CX3CL1
CXADR
CXCL1
CXCL10
CXCL11
CXCL12
CXCL13
CXCL14
CXCL16
CXCL2
CXCL3
CXCL5
CXCL6
CXCLS8
CXCL9
EGF
EPO
FASLG
FGF19
FGF2
FGF21
FGF23
FLT1
FLT3LG
FLT4
FTHL
FURIN
GDF15
GDF2
GFAP
GRN
GZMA
GZMB
HAVCR1
HGF
HLA-DRA
ICAM1
ICOSLG
IFNAL;IFNA13
IFNA2
IFNB1
IFNG
IFNL1
IFNL2;IFNL3
IFNW1
IKBKG
IL10
IL10RB
IL11
IL12B
IL12p70
IL12RB1
IL13

-0.18
0.12
0.28
0.00
0.38
0.40
-0.11
-1.86
-0.09
-0.24
-0.20
0.19
0.25
-0.17
-0.14
0.55
-0.04
0.27
0.23
0.07
-0.09
0.04
0.14
0.36
0.02
0.12
-0.58
-0.05
0.19
-0.37
-0.03
0.08
-0.03
-0.04
-0.06
-0.14
-0.18
0.71
-0.10
-0.16
-0.30
0.12
-0.18
-0.01
-0.11
-0.14
0.75
0.34
-0.44
0.03
0.01
0.07
-0.06
0.27
0.01
-0.08
-0.15
0.02
-0.10
-0.17
-0.21

-1.56
0.55
1.87
0.01
1.27
1.75
-0.80
-1.11
-0.97
-2.04
-1.05
1.08
0.88
-0.27
-0.57
1.34
-0.36
0.94
1.25
0.34
-0.38
0.32
0.60
1.84
0.20
0.94
-2.21
-0.13
0.78
-1.13
-0.34
0.67
-0.24
-0.28
-0.49
-0.27
-1.70
3.86
-1.05
-1.43
-1.46
0.62
-1.00
-0.05
-1.09
-1.58
211
2.01
-2.11
0.13
0.03
0.33
-0.25
1.46
0.03
-0.87
-0.31
0.11
-0.60
-1.27
-0.51

0.12
0.58
0.07
0.99
0.21
0.08
0.43
0.27
0.34
0.05
0.30
0.29
0.38
0.79
0.57
0.18
0.72
0.35
0.22
0.74
0.70
0.75
0.55
0.07
0.84
0.35
0.03
0.89
0.44
0.26
0.74
0.50
0.81
0.78
0.63
0.79
0.09
0.00
0.30
0.16
0.15
0.53
0.32
0.96
0.28
0.12
0.04
0.05
0.04
0.90
0.97
0.74
0.81
0.15
0.98
0.39
0.76
091
0.55
0.21
0.61

0.70
0.94
0.56
1.00
0.78
0.61
0.89
0.84
0.87
0.54
0.86
0.86
0.88
0.97
0.94
0.77
0.97
0.87
0.78
0.97
0.97
0.97
0.94
0.56
0.99
0.87
0.53
0.99
0.89
0.84
0.97
0.94
0.98
0.97
0.95
0.97
0.63
0.07
0.86
0.70
0.70
0.94
0.87
0.99
0.85
0.70
0.53
0.56
0.53
0.99
0.99
0.97
0.98
0.70
0.99
0.88
0.97
0.99
0.94
0.78
0.95

-0.06
0.28
0.41
0.15
0.06
0.61
0.04
-1.16
0.00
0.14
-0.35
0.37
0.47
-0.91
-0.42
0.81
-0.10
-0.34
-0.34
-0.16
-0.02
-0.02
0.09
-0.02
0.23
0.10
-0.31
0.38
0.24
-0.19
-0.15
0.01
0.10
-0.10
0.03
-0.57
0.01
0.41
-0.13
0.00
0.44
0.68
0.16
0.16
0.17
-0.07
0.98
031
0.10
-0.12
0.18
-0.02
0.02
0.43
-0.04
0.10
0.34
0.25
-0.15
-0.02
0.10

-0.41
1.10
2.29
1.36
0.23
2.38
0.24
-0.62
0.01
0.89
-1.67
191
1.80
-1.30
-1.51
151
-0.91
-1.28
-1.90
-0.65
-0.09
-0.16
0.41
-0.08
1.74
0.73
-1.06
1.07
0.94
-0.56
-1.25
0.08
0.89
-0.45
0.25
-0.90
0.09
2.21
-1.25
0.04
1.73
3.42
0.90
0.81
1.89
-0.64
1.85
1.29
0.33
-0.43
0.75
-0.06
0.05
1.82
-0.12
0.97
0.55
117
-0.72
-0.15
0.26

0.68
0.28
0.03
0.18
0.82
0.02
0.81
0.54
0.99
0.38
0.10
0.06
0.08
0.20
0.14
0.14
0.37
0.21
0.06
0.52
0.93
0.88
0.68
0.93
0.09
0.47
0.29
0.29
0.35
0.58
0.21
0.94
0.38
0.65
0.80
0.37
0.93
0.03
0.22
0.97
0.09
0.00
0.37
0.42
0.06
0.52
0.07
0.20
0.74
0.67
0.45
0.95
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0.07
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0.34
0.59
0.25
0.47
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-0.76
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114
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-0.86
1.99

-0.04

-0.54
2.96
0.04
1.44
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0.06
0.18
1.00
0.90
0.00
0.48
0.43
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-0.18
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-0.53
1.50
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0.45
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0.13
0.60
0.14
0.44
0.48
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0.26
0.00
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0.46
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0.01
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0.94
0.95
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0.14
0.82
0.32
0.77
0.33
0.66
0.67
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IL13RA2
IL15
IL15RA
IL16
IL17A
IL17A-IL17F
IL17B
IL17C
IL17F
IL17RA
IL17RB
1L18
IL18BP
IL18R1
IL19
IL1B
IL1IR1
IL1IR2
IL1IRL1
ILIRN
IL2
1L20
1L22
1L23
1L24
1L27
IL2RA
IL2RB
1L32
1L33
1L34
IL36A
1L36B
IL36G
IL3RA
IL4
IL4R
IL5
IL5RA
IL6
IL6R
IL6ST
IL7
IL7R
IL9
IRAK4
KDR
KITLG
KLRK1
KNG1
LAG3
LAMP3
LCN2
LGALS9
LIF
LILRB2
LTA
LTA-LTB
MERTK
MICA
MICB

-0.09
0.06
0.13
-0.06
0.54
0.73
0.09
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-0.03
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0.05
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0.79
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1.65
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-0.05
0.96
0.49
-0.32
-0.06
1.28
-0.80
-0.50
-1.86
0.85
-1.21
-0.10
1.75
1.55
-0.06
-1.37
0.20
-0.17
-0.66
0.30
-0.42
-0.19
0.11
-0.18
-0.82
-1.43
-0.88
1.14
-0.56
0.95
-0.12
-1.28
-0.23
-1.81
-0.79
0.52
-1.03
0.57
0.60
-0.49
-0.13
0.09
0.57
-0.28
0.62
-0.27
-0.83
-1.23
-1.25
1.79
-1.43

0.36
0.53
0.25
0.66
0.10
0.01
0.70
0.15
0.18
0.68
0.96
0.34
0.63
0.75
0.96
0.21
0.42
0.62
0.07
0.40
0.23
0.92
0.09
0.13
0.95
0.17
0.84
0.86
0.51
0.77
0.67
0.85
0.91
0.86
0.42
0.16
0.38
0.26
0.58
0.35
091
0.20
0.82
0.08
0.43
0.61
0.31
0.57
0.55
0.63
0.89
0.93
0.57
0.78
0.54
0.78
0.41
0.22
0.22
0.08
0.16

0.87
0.94
0.83
0.97
0.65
0.43
0.97
0.70
0.75
0.97
0.99
0.87
0.95
0.97
0.99
0.78
0.89
0.95
0.56
0.89
0.79
0.99
0.61
0.70
0.99
0.75
0.99
0.99
0.94
0.97
0.97
0.99
0.99
0.99
0.89
0.70
0.88
0.84
0.94
0.87
0.99
0.78
0.99
0.59
0.89
0.95
0.86
0.94
0.94
0.95
0.99
0.99
0.94
0.97
0.94
0.97
0.89
0.79
0.78
0.59
0.70

-0.01
0.04
0.20
0.08
1.10
0.96
0.23
0.40
0.17
0.02
0.02
0.51
0.15
0.17
0.39
0.13
0.08
0.05
0.09
0.23
-0.09
0.22
0.60
0.33
-0.62
0.03
-0.08
0.06
-0.22
0.14
-0.01
0.13
0.01
0.01
0.18
0.09
-0.04
0.25
-0.08
0.31
0.02
0.08
-0.13
-0.24
-0.15
0.81
-0.30
0.26
0.08
-0.07
-0.04
0.56
0.25
0.12
0.33
-0.13
-0.05
-0.47
-0.06
0.64
-0.02

-0.06
0.34
1.58
0.68
2.44
3.02
1.06
1.88
0.25
0.27
0.07
2.29
1.16
1.54
1.70
171
0.66
0.47
0.70
1.55
-0.57
1.39
2.01
1.40
-1.13
0.09
-0.45
0.41
-0.46
0.77
-0.02
0.67
0.08
0.13
1.45
0.27
-0.45
0.94
-0.32
1.10
0.21
1.09
-0.66
-1.57
-0.51
2.24
-0.65
2.68
0.60
-0.75
-0.25
3.03
1.58
1.22
2.40
-1.34
-0.24
-0.82
-0.67
114
-0.07

0.95
0.74
0.12
0.50
0.02
0.00
0.29
0.06
0.80
0.79
0.94
0.03
0.25
0.13
0.09
0.09
0.51
0.64
0.49
0.13
0.57
0.17
0.05
0.17
0.26
0.93
0.66
0.68
0.65
0.44
0.98
0.50
0.94
0.89
0.15
0.79
0.66
0.35
0.75
0.28
0.84
0.28
0.51
0.12
0.61
0.03
0.52
0.01
0.55
0.45
0.80
0.00
0.12
0.23
0.02
0.18
0.81
0.41
0.50
0.26
0.95

0.99
0.95
0.50
0.84
0.24
0.12
0.68
0.43
0.95
0.95
0.99
0.26
0.65
0.50
0.46
0.46
0.84
0.90
0.84
0.50
0.86
0.57
0.39
0.57
0.67
0.99
0.90
091
0.90
0.84
0.99
0.84
0.99
0.99
0.55
0.95
0.90
0.74
0.95
0.68
0.96
0.68
0.84
0.50
0.88
0.28
0.84
0.19
0.86
0.84
0.95
0.12
0.50
0.64
0.24
0.60
0.95
0.81
0.84
0.67
0.99

0.02
0.10
0.17
0.21
0.74
0.32
0.01
0.33
0.90
0.02
0.12
0.84
0.19
0.27
0.01
0.42
-0.02
-0.02
0.14
0.67
-0.01
0.16
0.69
0.35
-0.41
0.01
0.13
0.10
-0.70
0.36
0.05
0.30
0.41
-0.03
-0.17
0.66
0.01
0.26
-0.01
0.38
0.00
0.07
-0.06
-0.25
-0.16
1.22
-0.15
0.08
0.07
-0.05
0.01
0.16
0.64
0.17
0.41
0.03
-0.11
0.60
-0.01
0.72
-0.08

0.18
1.02
1.38
1.85
2.00
1.24
0.06
1.35
1.56
0.35
0.53
3.26
171
2.59
0.06
3.76
-0.25
-0.24
1.05
4.17
-0.04
1.01
2.44
1.46
-0.87
0.03
0.72
091
-1.63
2.27
0.13
1.67
2.26
-0.44
-1.47
2.30
0.12
0.92
-0.05
1.54
-0.01
0.90
-0.34
-1.61
-0.75
3.09
-0.37
0.93
0.63
-0.54
0.04
1.01
3.78
1.75
2.66
0.32
-1.20
1.07
-0.07
1.52
-0.42

0.86
0.31
0.17
0.07
0.05
0.22
0.96
0.18
0.12
0.73
0.59
0.00
0.09
0.01
0.95
0.00
0.81
0.81
0.30
0.00
0.97
0.31
0.02
0.15
0.39
0.97
0.48
0.37
0.11
0.03
0.90
0.10
0.03
0.66
0.15
0.02
0.90
0.36
0.96
0.13
0.99
0.37
0.74
0.11
0.46
0.00
0.71
0.35
0.53
0.59
0.97
0.32
0.00
0.09
0.01
0.75
0.24
0.29
0.94
0.13
0.68

0.96
0.61
0.47
0.25
0.21
0.51
0.99
0.47
0.38
0.91
0.83
0.03
0.31
0.09
0.99
0.01
0.95
0.95
0.60
0.01
0.99
0.61
0.11
0.43
0.68
0.99
0.75
0.66
0.35
0.14
0.98
0.33
0.14
0.88
0.43
0.14
0.98
0.66
0.99
0.40
1.00
0.66
0.91
0.36
0.74
0.03
0.91
0.66
0.78
0.83
0.99
0.61
0.01
0.30
0.08
0.91
0.53
0.59
0.99
0.40
0.88

0.00
0.14
0.34
0.08
1.27
0.72
0.26
0.36
0.58
0.10
-0.21
0.36
0.19
0.27
0.32
0.15
-0.20
0.05
0.02
0.76
0.19
0.24
0.77
0.46
0.38
0.25
0.13
0.13
-0.28
0.20
0.17
0.27
0.06
0.26
0.05
0.22
0.11
0.19
0.24
0.55
0.01
0.14
0.47
-0.33
0.10
0.45
0.04
0.05
0.10
0.02
0.01
0.18
0.27
0.32
0.35
0.01
-0.14
-0.31
0.00
-0.07
0.13

0.02
151
2.89
0.78
2.96
3.03
1.08
1.56
0.95
1.76
-1.04
1.78
212
3.17
1.86
181
-1.72
0.56
0.15
4.66
1.39
1.83
2.65
241
0.80
0.73
0.76
1.08
-0.66
1.58
0.48
171
0.40
2.37
0.42
0.73
1.61
0.84
1.15
2.32
0.10
2.43
3.05
-2.39
0.44
1.37
0.12
0.58
0.97
0.27
0.10
1.18
1.70
3.17
3.02
0.14
-1.39
-0.60
0.01
-0.14
0.74

0.99
0.14
0.01
0.44
0.00
0.00
0.28
0.12
0.35
0.08
0.30
0.08
0.04
0.00
0.07
0.07
0.09
0.58
0.88
0.00
0.17
0.07
0.01
0.02
0.43
0.47
0.45
0.28
0.51
0.12
0.63
0.09
0.69
0.02
0.67
0.47
0.11
0.41
0.25
0.02
0.92
0.02
0.00
0.02
0.66
0.17
0.90
0.56
0.34
0.79
0.92
0.24
0.09
0.00
0.00
0.89
0.17
0.55
0.99
0.89
0.46

0.99
0.33
0.04
0.66
0.04
0.03
0.51
0.32
0.58
0.26
0.52
0.26
0.16
0.03
0.23
0.25
0.27
0.76
0.95
0.00
0.38
0.25
0.07
0.10
0.65
0.67
0.66
0.51
0.71
0.31
0.80
0.28
0.82
0.10
0.82
0.67
0.30
0.64
0.47
0.11
0.95
0.09
0.03
0.10
0.81
0.39
0.95
0.74
0.57
0.90
0.95
0.46
0.28
0.03
0.03
0.95
0.38
0.73
0.99
0.95
0.67




MIF
MMP1
MMP12
MMP3
MMP8
MMP9
MPO
MUC16
NAMPT
NCR1

NGF

NTF3

OSM
OSMR
PDCD1
PDCD1LG2
PDGFA
PDGFB
PGF

PTX3
S100A12
S100A9
SCG2
SDC1
SELE
SELP
SIRPA
SLAMF1
SPP1
TAFAS
TEK
TGFB1
TGFB3
THBS2
THPO
TIMP1
TIMP2
TLR3

TNF
TNFRSF11A
TNFRSF11B
TNFRSF13B
TNFRSF13C
TNFRSF14
TNFRSF17
TNFRSF18
TNFRSF1A
TNFRSF1B
TNFRSF21
TNFRSF4
TNFRSF8
TNFRSF9
TNFSF10
TNFSF11
TNFSF12
TNFSF13
TNFSF14
TNFSF15
TNFSF18
TNFSF4
TNFSF8

0.09
0.10
0.15
0.25
-0.27
-0.15
-0.04
-0.03
0.22
0.07
0.05
-0.36
0.11
-0.03
-0.13
0.05
0.06
-0.08
-0.04
-0.08
0.22
0.26
0.05
0.06
-0.07
0.05
0.18
-0.10
0.25
0.07
-0.15
0.05
-0.28
-0.20
-0.08
-0.01
0.09
-0.20
-0.14
0.02
-0.15
-0.32
-0.22
0.19
-0.16
-0.03
0.12
-0.08
0.01
-0.17
-0.14
-0.30
-0.12
0.25
0.00
0.18
0.03
0.08
0.00
-0.08
-0.02

0.28
0.42
0.94
1.67
-0.84
-0.51
-0.17
-0.17
0.71
0.63
0.47
-0.81
0.46
-0.44
-0.77
0.62
0.73
-0.49
-0.55
-0.47
0.65
1.16
0.29
0.62
-0.42
0.40
1.47
-0.67
1.52
0.39
-1.95
0.51
-1.03
-2.10
-0.97
-0.04
1.26
-0.98
-1.21
0.18
-1.91
-1.38
-1.07
2.09
-1.07
-0.31
0.98
-0.56
0.05
-1.15
-0.98
-1.69
-1.25
1.44
0.01
1.43
0.22
0.84
0.04
-0.80
-0.14

0.78
0.67
0.35
0.10
0.41
0.61
0.87
0.86
0.48
0.53
0.64
0.42
0.65
0.66
0.45
0.54
0.47
0.62
0.59
0.64
0.52
0.25
0.77
0.54
0.67
0.69
0.15
0.50
0.13
0.70
0.06
0.61
0.31
0.04
0.34
0.97
0.21
0.33
0.23
0.86
0.06
0.17
0.29
0.04
0.29
0.76
0.33
0.58
0.96
0.25
0.33
0.10
0.22
0.15
0.99
0.16
0.83
0.40
0.97
0.43
0.89

0.97
0.97
0.87
0.63
0.89
0.95
0.99
0.99
0.92
0.94
0.96
0.89
0.96
0.97
0.89
0.94
0.92
0.95
0.94
0.96
0.94
0.83
0.97
0.94
0.97
0.97
0.70
0.94
0.70
0.97
0.56
0.95
0.86
0.53
0.87
0.99
0.78
0.87
0.79
0.99
0.56
0.75
0.86
0.53
0.86
0.97
0.87
0.94
0.99
0.83
0.87
0.63
0.78
0.70
1.00
0.70
0.99
0.89
0.99
0.89
0.99

0.81
0.08
0.16
0.05
0.09
0.27
0.15
0.05
0.23
0.15
0.07
0.00
0.44
0.05
-0.03
0.28
0.01
0.02
0.05
-0.09
0.46
0.47
0.11
0.30
0.12
0.00
0.37
0.24
0.50
0.03
-0.07
0.00
0.21
-0.09
-0.06
-0.20
0.09
-0.06
-0.03
0.19
-0.15
-0.27
-0.34
0.08
0.05
0.09
0.16
0.10
0.13
-0.03
-0.02
-0.24
0.07
0.39
-0.06
0.08
0.09
0.10
0.16
-0.04
0.19

2.35
0.30
0.98
0.29
0.26
0.91
0.59
0.29
0.74
117
0.65
0.00
1.86
0.56
-0.17
2.96
0.11
0.12
0.65
-0.52
1.39
2.44
0.48
2.59
0.78
0.03
3.10
141
2.51
0.20
-0.74
0.01
0.54
-0.72
-0.62
-1.22
1.06
-0.25
-0.26
1.48
-1.66
-1.00
-1.40
0.75
0.23
0.97
1.18
0.66
0.95
-0.18
-0.17
-1.11
0.59
2.05
-0.44
0.65
0.61
0.88
1.54
-0.33
1.19

0.02
0.77
0.33
0.77
0.79
0.37
0.56
0.78
0.46
0.25
0.52
1.00
0.07
0.58
0.87
0.00
091
0.91
0.52
0.61
0.17
0.02
0.63
0.01
0.44
0.98
0.00
0.16
0.01
0.84
0.46
0.99
0.59
0.47
0.54
0.23
0.29
0.80
0.79
0.14
0.10
0.32
0.17
0.46
0.82
0.34
0.24
0.51
0.34
0.86
0.86
0.27
0.56
0.04
0.66
0.52
0.54
0.38
0.13
0.74
0.24

0.24
0.95
0.73
0.95
0.95
0.75
0.86
0.95
0.84
0.65
0.84
1.00
0.43
0.86
0.98
0.12
0.99
0.99
0.84
0.88
0.57
0.24
0.90
0.21
0.83
0.99
0.12
0.57
0.24
0.97
0.84
0.99
0.87
0.84
0.85
0.64
0.68
0.95
0.95
0.53
0.46
0.73
0.57
0.84
0.95
0.74
0.65
0.84
0.74
0.98
0.98
0.68
0.86
0.37
0.90
0.84
0.85
0.75
0.50
0.95
0.65

1.25
0.22
0.08
0.17
0.99
0.98
0.86
0.00
0.88
0.20
0.15
-0.56
1.01
-0.01
0.12
0.21
-0.02
0.16
0.06
0.31
1.06
0.51
-0.06
0.13
0.03
0.29
0.16
0.12
0.27
0.09
0.04
0.12
-0.15
0.02
0.17
-0.25
0.14
0.13
0.11
0.09
0.02
-0.06
0.18
0.26
-0.04
-0.01
0.28
0.08
0.06
-0.02
0.08
-0.09
0.01
0.35
-0.07
0.24
-0.05
-0.14
0.07
-0.07
0.16

3.24
0.95
0.48
1.10
2.90
3.53
4.34
-0.03
2.81
2.02
1.58
-1.35
4.15
-0.12
0.64
2.32
-0.19
1.16
0.78
1.78
3.25
3.29
-0.32
1.33
0.20
2.09
1.36
091
1.95
0.47
0.53
141
-0.50
0.20
1.97
-1.44
1.99
0.66
1.00
0.78
0.19
-0.24
0.85
2.89
-0.29
-0.15
2.48
0.61
0.57
-0.14
0.50
-0.46
0.09
1.97
-0.57
2.20
-0.39
-0.80
0.80
-0.73
1.36

0.00
0.34
0.63
0.28
0.01
0.00
0.00
0.98
0.01
0.05
0.12
0.18
0.00
0.90
0.53
0.02
0.85
0.25
0.44
0.08
0.00
0.00
0.75
0.19
0.85
0.04
0.18
0.36
0.06
0.64
0.60
0.16
0.62
0.85
0.05
0.15
0.05
0.51
0.32
0.44
0.85
0.81
0.40
0.01
0.77
0.88
0.02
0.55
0.57
0.89
0.62
0.65
0.93
0.05
0.57
0.03
0.70
0.43
0.43
0.47
0.18

0.03
0.65
0.86
0.57
0.04
0.02
0.01
0.99
0.06
0.20
0.38
0.47
0.01
0.98
0.78
0.13
0.96
0.55
0.72
0.28
0.03
0.03
0.91
0.47
0.96
0.18
0.47
0.66
0.22
0.87
0.83
0.46
0.85
0.96
0.21
0.44
0.21
0.77
0.62
0.72
0.96
0.95
0.68
0.04
0.92
0.98
0.10
0.80
0.83
0.98
0.85
0.87
0.99
0.21
0.83
0.15
0.90
0.72
0.72
0.75
0.47

0.51
0.26
0.08
0.24
0.64
0.85
0.49
0.47
0.25
0.13
0.18
0.42
0.79
0.24
0.15
0.25
0.01
0.26
0.07
051
0.79
0.51
-0.18
0.33
0.13
0.20
0.26
0.15
0.49
0.28
0.10
0.02
-0.06
0.04
0.17
-0.06
0.24
-0.21
0.12
0.29
0.01
-0.23
-0.09
0.17
0.03
0.18
0.37
0.26
0.01
0.09
0.08
-0.07
0.02
0.45
0.10
0.20
0.11
0.21
0.07
-0.13
0.08

1.53
1.05
0.54
1.64
211
3.43
2.55
3.13
0.76
1.18
0.97
0.82
4.17
3.88
0.90
3.59
0.12
1.98
1.18
2.80
2.55
3.30
-1.08
3.75
0.89
177
2.52
1.24
3.56
1.93
1.35
0.27
-0.19
0.39
2.02
-0.40
3.50
-1.11
1.24
3.06
0.13
-1.00
-0.42
221
0.24
1.93
3.54
2.18
0.07
0.61
0.71
-0.37
0.15
2.67
0.91
1.88
0.81
2.20
0.89
-1.35
0.79

0.13
0.30
0.59
0.11
0.04
0.00
0.01
0.00
0.45
0.24
0.34
0.42
0.00
0.00
0.37
0.00
091
0.05
0.24
0.01
0.01
0.00
0.28
0.00
0.38
0.08
0.01
0.22
0.00
0.06
0.18
0.78
0.85
0.70
0.05
0.69
0.00
0.27
0.22
0.00
0.90
0.32
0.68
0.03
0.81
0.06
0.00
0.03
0.94
0.55
0.48
0.71
0.88
0.01
0.37
0.07
0.42
0.03
0.38
0.18
0.43

0.32
0.52
0.77
0.30
0.16
0.02
0.08
0.03
0.66
0.46
0.57
0.64
0.00
0.01
0.60
0.02
0.95
0.20
0.46
0.05
0.08
0.02
0.51
0.01
0.60
0.26
0.08
0.45
0.02
0.21
0.39
0.90
0.94
0.83
0.19
0.82
0.02
0.50
0.45
0.03
0.95
0.55
0.82
0.14
0.91
0.21
0.02
0.14
0.96
0.73
0.67
0.83
0.95
0.07
0.60
0.23
0.64
0.14
0.60
0.39
0.65




TNFSF9
TREM1
TREM2
TSLP
VCAM1
VEGFA
VEGFC
VEGFD
VSNL1
VSTM1
WNT16
WNT7A

-0.46
0.14
0.20
0.25
-0.01
0.24
-0.04
-0.19
-0.01
-0.01
0.07
-0.29

-2.88
1.06
1.24
1.89

-0.12
154

-0.42

-1.49

-0.08

-0.02
0.41

-1.25

0.01
0.29
0.22
0.06
091
0.13
0.68
0.14
0.93
0.98
0.69
0.21

0.33
0.86
0.78
0.56
0.99
0.70
0.97
0.70
0.99
0.99
0.97
0.78

-0.44
0.22
0.49
0.36
0.07
-0.07
0.01
0.19
0.29
0.74
0.18
-0.40

-2.65
1.55
2.81
2.43
0.58
-0.43
0.08
1.20
2.07
1.85
1.07
-1.49

0.01
0.13
0.01
0.02
0.57
0.67
0.94
0.23
0.04
0.07
0.29
0.14

0.19
0.50
0.16
0.24
0.86
0.90
0.99
0.65
0.36
0.43
0.68
0.52

-0.39
0.15
0.40
0.38
0.10
0.29
0.07
0.20
0.15
0.38
0.14
-0.16

-2.48
1.27
2.63
2.34
1.10
2.03
0.72
1.28
1.25
1.07
0.87

-0.71

0.02
0.21
0.01
0.02
0.27
0.05
0.48
0.21
0.22
0.29
0.39
0.48

0.10
0.50
0.08
0.13
0.57
0.20
0.75
0.49
0.51
0.59
0.68
0.75

-0.19
0.27
0.40
0.36
0.14
0.20
0.14
0.01
0.16
0.59
0.33
-0.14

-1.25
2.45
3.06
2.96
1.79
1.34
1.53
0.11
1.49
1.64
1.86

-0.62

0.22
0.02
0.00
0.00
0.08
0.19
0.13
091
0.14
0.11
0.07
0.54

0.44
0.09
0.03
0.04
0.26
0.39
0.32
0.95
0.33
0.30
0.23
0.73




Supplementary Table 8. LIMMA full results on NULISA Inflammation panel markers,
comparing all patients (all diagnoses) with controls. Uncorrected p values < 0.05 are
highlighted in yellow, while adjusted p values < 0.05 are highlighted in red.

logFC t p adj p
AGRP 0.07 1.07 0.28 0.59
ANGPT1 -0.15 -1.25 0.21 0.49
ANGPT2 0.13 1.37 0.17 0.43
ANXA1 0.12 0.31 0.76 0.88
AREG 0.33 4.47 0.00 0.00
BDNF 0.04 0.51 0.61 0.79
BMP7 0.08 112 0.26 0.56
BST2 0.10 0.78 0.43 0.71
C1QA 0.10 0.84 0.40 0.68
CALCA 0.09 0.74 0.46 0.71
CCL1 0.08 0.74 0.46 0.71
CCL11 0.23 231 0.02 0.14
CCL13 0.24 2.25 0.03 0.14
CCL14 0.07 1.14 0.26 0.55
CCL15 0.21 1.48 0.14 0.40
CCL16 0.22 1.95 0.05 0.22
CCL17 0.15 0.66 0.51 0.73
CCL19 0.14 0.70 0.49 0.72
CCL2 0.11 1.14 0.26 0.55
CCL20 0.24 1.70 0.09 0.32
CCL21 0.03 0.34 0.74 0.87
CCL22 -0.31  -2.40 0.02 0.13
CCL23 -0.04 -0.45 0.65 0.82
CCL24 -0.04 -0.16 0.87 0.93
CCL25 0.23 157 0.12 0.36
CCL26 -0.19  -0.99 0.33 0.63
CCL27 0.03 0.27 0.79 0.89
CCL28 0.21 0.79 0.43 0.71
CCL3 -0.02  -0.10 0.92 0.94
CCL4 -0.03  -0.19 0.85 0.93
CCL5 0.27 1.19 0.24 0.53
CCL7 0.69 4.02 0.00 0.01
CCL8 0.26 1.83 0.07 0.27
CD200 244 2.86 0.00 0.07
CD200R1 -0.06  -0.73 0.46 0.71
CD27 0.01 0.12 0.90 0.94
CD274 0.04 0.71 0.48 0.72
CD276 0.37 435 0.00 0.00
CD3E 0.23 1.30 0.20 0.47
CD4 0.07 0.83 0.40 0.68
CD40 0.14 2.02 0.05 0.21
CD40LG 0.18 0.92 0.36 0.65
CD46 0.14 2.04 0.04 0.20
CD70 -0.26  -1.54 0.13 0.38
CD80 -0.03  -0.30 0.76 0.88
CD83 0.13 1.37 0.17 0.43
CD93 0.04 0.46 0.65 0.82
CEACAMS5 0.16 0.97 0.33 0.64
CHI3L1 0.27 1.57 0.12 0.36
CLEC4A -0.11  -1.33 0.19 0.45
CNTF 0.68 1.63 0.11 0.35
CRP 0.19 0.65 0.52 0.73
CSF1 0.30 3.53 0.00 0.02
CSF1R 0.14 111 0.27 0.57
CSF2 -0.07  -0.70 0.48 0.72
CSF2RB 0.26 1.61 0.11 0.36
CSF3 0.41 3.32 0.00 0.03
CSF3R 0.13 1.58 0.12 0.36
CST7 0.53 1.89 0.06 0.24
CTF1 0.65 3.24 0.00 0.04




CTLA4
CTSS
CX3CL1
CXADR
CXCL1
CXCL10
CXCL11
CXCL12
CXCL13
CXCL14
CXCL16
CXCL2
CXCL3
CXCL5
CXCL6
CXCLS
CXCL9
EGF
EPO
FASLG
FGF19
FGF2
FGF21
FGF23
FLT1
FLT3LG
FLT4
FTH1L
FURIN
GDF15
GDF2
GFAP
GRN
GZMA
GZMB
HAVCR1
HGF
HLA-DRA
ICAM1
ICOSLG
IFNAL;IFNA13
IFNA2
IFNB1
IFNG
IFNL1
IFNL2;IFNL3
IFNW1
IKBKG
IL10
IL10RB
IL11
IL12B
IL12p70
IL12RB1
IL13
IL13RA2
IL15
IL15RA
IL16
IL17A
IL17A-IL17F
IL17B
IL17C
IL17F
IL17RA
IL17RB
IL18
IL18BP

0.06
-0.38
0.14
0.04
-0.02
0.36
0.49
-0.43
-0.15
0.34
-0.03
0.38
0.16
0.05
0.11
0.27
0.13
0.31
0.22
0.17
-0.42
0.46
0.42
-0.33
0.04
0.03
0.12
-0.12
0.14
-0.16
-0.02
0.52
-0.04
0.01
0.16
0.38
0.31
0.21
0.07
-0.01
0.83
0.20
-0.18
0.22
0.14
0.03
-0.07
0.54
-0.02
0.05
0.00
0.29
0.04
-0.07
0.00
-0.02
0.08
021
0.12
0.79
0.67
0.10
0.39
0.62
0.03
-0.04
0.54
0.15

0.57
-0.28
1.64
0.31
-0.16
2.40
2.26
-0.92
-0.92
0.91
-0.43
1.59
1.08
0.33
0.64
2.45
0.67
1.78
2.00
1.70
-2.04
1.76
2.24
-1.39
0.44
0.25
1.49
-0.75
141
-0.36
-0.28
3.78
-0.46
0.08
0.86
2.37
231
1.48
0.87
-0.15
2.83
1.43
-0.84
1.07
0.78
0.19
-0.34
2.93
-0.10
0.74
0.01
1.98
0.29
-0.68
0.01
-0.30
1.25
2.19
1.25
2.24
3.21
0.58
2.07
1.28
0.64
-0.24
2.76
1.83

0.57
0.78
0.10
0.76
0.87
0.02
0.02
0.36
0.36
0.36
0.67
0.11
0.28
0.74
0.53
0.02
0.50
0.08
0.05
0.09
0.04
0.08
0.03
0.17
0.66
0.80
0.14
0.45
0.16
0.72
0.78
0.00
0.65
0.94
0.39
0.02
0.02
0.14
0.38
0.88
0.01
0.16
0.40
0.29
0.44
0.85
0.74
0.00
0.92
0.46
1.00
0.05
0.77
0.50
0.99
0.77
0.21
0.03
0.21
0.03
0.00
0.56
0.04
0.20
0.52
0.81
0.01
0.07

0.75
0.89
0.35
0.88
0.93
0.13
0.14
0.65
0.65
0.65
0.83
0.36
0.58
0.87
0.73
0.12
0.73
0.28
0.21
0.32
0.20
0.29
0.14
0.42
0.83
0.90
0.40
0.71
0.42
0.87
0.89
0.01
0.82
0.96
0.67
0.14
0.14
0.40
0.67
0.93
0.07
0.42
0.68
0.59
0.71
0.93
0.87
0.06
0.95
0.71
1.00
0.22
0.89
0.73
1.00
0.88
0.49
0.16
0.49
0.14
0.04
0.74
0.19
0.48
0.73
091
0.08
0.27




IL18R1
IL19
IL1B
IL1IR1
IL1IR2
ILIRL1
ILIRN
IL2
1L20
1L22
1L23
1L24
1L27
IL2RA
IL2RB
1L32
1L33
1L34
IL36A
1L36B
IL36G
IL3RA
IL4
IL4R
IL5
ILSRA
IL6
IL6R
IL6ST
IL7
IL7R
IL9
IRAK4
KDR
KITLG
KLRK1
KNG1
LAG3
LAMP3
LCN2
LGALS9
LIF
LILRB2
LTA
LTA-LTB
MERTK
MICA
MICB
MIF
MMP1
MMP12
MMP3
MMP8
MMP9
MPO
MUC16
NAMPT
NCR1
NGF
NTF3
OSM
OSMR
PDCD1
PDCD1LG2
PDGFA
PDGFB
PGF
PTX3

0.15
0.20
0.24
-0.07
0.01
0.02
0.50
0.02
0.16
0.63
0.40
-0.16
-0.03
0.10
0.09
-0.40
0.18
0.04
0.17
0.13
0.07
-0.03
0.15
0.01
0.25
0.02
0.42
0.00
0.03
0.07
-0.26
-0.06
0.71
-0.21
0.09
0.09
-0.04
-0.03
0.20
0.37
0.16
0.32
-0.01
-0.10
-0.21
-0.04
0.55
-0.02
0.74
0.22
0.09
0.20
0.46
0.55
0.41
0.12
0.50
0.15
0.11
-0.13
0.65
0.06
0.08
0.18
0.01
0.10
0.03
021

1.92
117
2.94
-0.79
0.21
0.15
3.69
0.16
1.40
251
2.26
-0.40
-0.11
0.87
0.86
-1.44
1.42
0.16
117
1.03
0.77
-0.36
0.63
0.18
1.34
0.15
2.28
0.01
0.62
0.56
-2.15
-0.33
2.26
-0.64
1.28
1.05
-0.62
-0.26
1.42
2.70
1.97
2.60
-0.10
-0.93
-0.50
-0.64
1.42
-0.15
2.33
1.22
0.70
1.60
1.80
2.67
2.36
0.96
1.89
1.60
1.01
-0.37
3.52
0.95
0.67
2.62
0.12
0.89
0.54
151

0.06
0.24
0.00
0.43
0.84
0.88
0.00
0.87
0.16
0.01
0.03
0.69
0.91
0.39
0.39
0.15
0.16
0.88
0.24
0.30
0.44
0.72
0.53
0.86
0.18
0.88
0.02
0.99
0.54
0.58
0.03
0.74
0.03
0.52
0.20
0.29
0.54
0.80
0.16
0.01
0.05
0.01
0.92
0.36
0.62
0.53
0.16
0.88
0.02
0.23
0.48
0.11
0.07
0.01
0.02
0.34
0.06
0.11
0.32
0.71
0.00
0.35
0.50
0.01
0.90
0.38
0.59
0.13

0.23
0.54
0.06
0.71
0.93
0.93
0.02
0.93
0.42
0.11
0.14
0.85
0.94
0.67
0.67
0.41
0.42
0.93
0.54
0.61
0.71
0.87
0.73
0.93
0.44
0.93
0.14
1.00
0.73
0.76
0.17
0.87
0.14
0.73
0.48
0.59
0.73
0.90
0.42
0.08
0.22
0.09
0.94
0.65
0.79
0.73
0.42
0.93
0.14
051
0.72
0.36
0.28
0.08
0.14
0.64
0.24
0.36
0.62
0.87
0.02
0.65
0.73
0.09
0.94
0.67
0.78
0.39




S100A12
S100A9
SCG2
SDC1
SELE
SELP
SIRPA
SLAMF1
SPP1
TAFA5
TEK
TGFB1
TGFB3
THBS2
THPO
TIMP1
TIMP2
TLR3

TNF
TNFRSF11A
TNFRSF11B
TNFRSF13B
TNFRSF13C
TNFRSF14
TNFRSF17
TNFRSF18
TNFRSF1A
TNFRSF1B
TNFRSF21
TNFRSF4
TNFRSF8
TNFRSF9
TNFSF10
TNFSF11
TNFSF12
TNFSF13
TNFSF14
TNFSF15
TNFSF18
TNFSF4
TNFSF8
TNFSF9
TREM1
TREM2
TSLP
VCAM1
VEGFA
VEGFC
VEGFD
VSNL1
VSTM1
WNT16
WNT7A

0.74
0.46
-0.10
0.19
0.06
0.17
0.21
0.10
0.34
0.11
-0.02
0.05
-0.11
-0.06
0.04
-0.15
0.15
-0.10
0.04
0.16
-0.06
-0.20
-0.09
0.20
-0.02
0.06
0.25
0.11
0.05
-0.01
0.04
-0.13
-0.03
0.34
0.00
0.18
0.02
0.06
0.06
-0.07
0.10
-0.35
0.20
0.35
0.35
0.07
0.18
0.05
0.07
0.13
0.44
0.18
-0.24

2.73
2.94
-0.62
2.24
0.47
1.69
2.26
0.91
2.46
0.76
-0.38
0.79
-0.50
-0.68
0.52
-1.15
2.71
-0.66
0.47
1.78
-0.89
-1.46
-0.62
2.77
-0.16
0.78
2.78
1.03
0.59
-0.07
0.34
-1.10
-0.42
2.55
-0.03
2.00
0.15
0.59
0.82
-0.94
1.03
-3.52
2.18
2.83
3.17
0.95
1.50
0.77
0.65
1.47
1.58
1.39
-1.78

0.01
0.00
0.54
0.03
0.64
0.09
0.03
0.36
0.01
0.45
0.71
0.43
0.62
0.50
0.60
0.25
0.01
0.51
0.64
0.08
0.38
0.15
0.54
0.01
0.88
0.44
0.01
031
0.56
0.94
0.73
0.27
0.68
0.01
0.98
0.05
0.88
0.56
0.41
0.35
0.30
0.00
0.03
0.01
0.00
0.35
0.14
0.44
0.52
0.14
0.12
0.17
0.08

0.08
0.06
0.73
0.14
0.81
0.32
0.14
0.65
0.12
0.71
0.86
0.71
0.79
0.73
0.78
0.55
0.08
0.73
0.82
0.28
0.67
0.41
0.73
0.08
0.93
0.71
0.08
0.61
0.74
0.96
0.87
0.57
0.84
0.11
0.99
021
0.93
0.74
0.69
0.65
0.61
0.02
0.16
0.07
0.04
0.65
0.40
0.71
0.73
0.40
0.36
0.42
0.28




Supplementary Table 9. Final survival model after applying stepwise backword selection on a
Cox regression model including 57 inflammation markers that are statistically different
comparing all patients vs controls (Supplementary Table 8 and Supplementary Figure 6), age,
sex and diagnosis. P values < 0.05 of predictors in the final model are highlighted in yellow;
the directionality of the predictor is highlighted with red (positive) and blue (negative) z
scores.

Lower Upper
HR SE 95% 95% z Pr(>|z|)
AREG 6.27 061 1.89 20.87 | 2.99 0.003
CD276 421 047 167 10.62 | 3.05 0.002
CCL7 169 025 1.03 2.77 2.09 0.037
ILIRN 055 043 0.24 1.29 -1.37 0.171
CTF1 022 036 011 0.45 =419 0.000
IL17A-IL17F 053 022 0.3 0.82 -2.90 | 0.004
IL1B 35.82 0.84 691 18558 | 4.26 0.000
IKBKG 257 041 1.15 5.76 2.30 0.022
CD200 122 0.05 1.09 1.35 3.64 0.000
TREM2 035 035 0.17 0.69 -3.01 0.003
TNFRSF1A 0.06 0.79 0.01 0.30 =3:49° 0.000
S100A12 1.89 023 120 2.97 2.75 0.006
LCN2 216 042 0.9 4.94 1.83 0.068
PDCD1LG2 0.22 054 0.08 0.64 -2.80 @ 0.005
LIF 056 0.38 0.27 1.16 -1.56  0.118
SPP1 185 026 112 3.05 2.40 0.016
CXCL10 225 036 1.11 4.57 2.25 0.024
HAVCR1 161 028 094 2.78 1.73 0.084
CCL11 042 038 0.20 0.90 -2.24 0.025
CXCL11 066 0.23 042 1.03 -1.83  0.067
IL23 228 024 142 3.64 3.44 0.001
CCL13 335 047 134 8.36 2.59 0.010
SDC1 049 047 0.20 1.21 -1.55 0.122
IL17A 135 010 112 1.63 3.11 0.002
IL15RA 1259 0.74 294 53.98 | 341 0.001
TREM1 024 060 0.07 0.77 -2.40  0.016
CD46 0.05 098 0.01 0.35 -3.03° 0.002
FGF19 171 019 1.18 2.49 2.85 0.004
CD40 0.12 0.67 0.03 0.44 -3.17 0.002
EPO 583 039 272 1252 | 4.53 0.000
TNFSF13 235 049 0.89 6.17 1.73 0.084
IL12B 1.80 0.27 1.06 3.06 2.17 0.030
Age 1.06 0.03 101 1.12 2.47 0.013
Sex (Male) 3.04 043 131 7.06 2.59 0.010
Group (AD ref) - LBD 722 057 238 21.86 | 3.50 0.000
Group (AD ref) - FTD 1.01 063 0.29 3.48 0.02 0.983
Group (AD ref) - PSP 3196 0.65 897 113.93 | 534 0.000




